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tggcggcctc ttgcctgtcc gtctgtgcca ctgtcgcggc ggctcccctg ccggatacac 60 

cgggagcgcc atttccggct gtcgccaatt tcgaccgcag tggcccctac accaccagca 120 

gccagagcga ggggccgagc tgtcgcatct atcggccccg cgacctgggt caggggggcg 180 

tgcgtcatcc ggtgattctc tggggcaatg gcaccggtgc cgggccgtcc acctatgccg 240 

gcttgctatc gcactgggca agccacggtt tcgtggtggc ggcggcggaa acctccaatg 300 

ccggtaccgg gcgggaaatg ctcgcctgcc tggactatct ggtacgtgag aacgacaccc 360 

cctacggcac ctattccggc aagctcaata ccgggcgagt cggcacttct gggcattccc 420 

agggtggtgg cggctcgatc atggccgggc aggatacgag ggtgcgtacc acggcgccga 480 

tccagcccta caccctcggc ctggggcacg acagcgcctc gcagcggcgg cagcaggggc 540 

cgatgttcct gatgtccggt ggcggtgaca ccatcgcctt tccctacctc aacgctcagc 600 

cggtctaccg gcgtgccaat gtgccggtgt tctggggcga acggcgttac gtcagccact 660 

tcgagccggt cggtagcggt ggggcctatc gcggcccgag cacggcatgg ttccgcttcc 720 

agctgatgga tgaccaagac gcccgcgcta ccttctacgg cgcgcagtgc agtctgtgca 780 

ccagcctgct gtggtcggtc gagcgccgcg ggctttaa 818 
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